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INPUMEHEHHUE METO/J1OB
NCKYCCTBEHHOI'O HHTEJUIEKTA B CEJIEKIIUU

M.A. AHYEKOB, 3.1. FOTOTOBA

OI'BHY «®enepanbHblil HAy4YHbII HEHTP
«Kabapnuno-bankapckuii Hay4yHslii 1eHTp Poccuiickoii akaieMuu Hayk»
360002, KbP, r. Hanbuuk, yi. bankaposa, 2
E-mail: kbncran@mail.ru

B pa60me npoeedeH 0630p Memooos UCKYCCMBEHRHO2O UHRmMeeKma, NPUMEHAEMbIX 6 CEeNeKYUU.
PaccmompeHbl pa6ombl, 6 KOMopblX CpABHUBANUCL KllACCUHYeCcKue cmamucmudeckue Memoovl U Memoobl
Hd OCHO6€ UCKYCCNIBEHHO20 UHmMeJleKmdad. Buvisisnenvt ocnosHvie np06]l€/l/lbl, npenamcmeyroujue 6H€0p€HuIO
Memoo08 Ha OCHOBe UCKYCCMBEHRHOCO UHmMel1eKkma, u npe()ﬂoofcenbz nymu ux peuteHusl.

KiroueBble ciioBa: I/ICKyCCTBeHHHﬁ HUHTCIIJICKT, MAallIMHHOC O6y‘IGHH6, CCJIICKIIHA, TCHCTHUKA.
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